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3 splice site: sitiodeempame 3, sitio deayuste 3'.
® SPLICE SITE.

JUTR: 3UTR.
® TRAILER SEQUENCE.

5 gplice site: sitiodeempalme5’, sitio deayuste5'.
® SPLICE SITE.

5UTR: 5UTR.
® LEADER SEQUENCE.

acceptor site: sitio aceptor.
® SPLICE SITE.

acceptor splice site: sitio aceptor.
® SPLICE SITE.

allele: aelo.
Cadaunadelasposiblesformasenlasqueexisteun
gen a consecuencia de una 0 mas mutaciones.

Observacion: lapalabraallele sehaformado por

apocope y cambio de lavocal «o» por «e» a partir
delavoz allelomorph, que William Bateson habia
acufiado a comienzos ddl sigloxXx (y que significa
literalmente «formaalternativa»). Losalelos(ogenes
alélicos) estan situados en LOCI idénticos en cro-
mosomas homélogos. V éase HOMOL OGOUSCHRO-
MOSOME y LOCUS

allelomorph: aelomorfo.
® ALLELE.

alternative splicing: cortey empalmealternativo, ayus-

tealternativo.
Proceso deobtencion deARNm distintosapartir de
un mismo transcrito primario por aternanciadelas
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posibilidadesdecortey empal me (ayuste) intrénico.
Deresultasdeeste proceso, cadaunodelosARNmM
obtenidos contienedistintosexonesdel genapartir
del cual hasido transcrito. Véase EXON Y SPLICING.
anticoding strand: cadena no codificante.
® NONCODING STRAND.
anticodon: anticoddn.
Triplete de nucledtidos de un ARNt que se aparea
conun codén especificodel ARNm por complemen-
tariedad de bases a través de puentes de hidroge-
no. El apareamiento es antiparalelo, de modo que €l
extremo 5' deunasecuenciacoincidecon €l extremo
3’ delaotra, por giemplo:
5-ACG-3 (coddn)
3-UGC-5' (anticoddn).
No obstante, paramantener laconvenciéndeescri-
tura de las secuencias de nucleétidos en la direc-
ciénde5 a3 sueleescribirsee anticodon al revés,
con unaflechaen direccion opuesta arriba:
antisense RNA: ARN antisentido, ARN complementario.
1 Moléculade ARN complementaria de una molé-
culade ARN transcrito, que a formar hibridos con
esta Ultima estorba €l desempefio de su funcién;
por gjemplo, si el ARN transcrito esun ARNm, pue-
de llegar a impedir su traduccion en proteina. En
esteUlltimo caso, también puedetraducirse por kKARN
antimensaj ero.
2 Moléculade ARN sintetizadain vitro que servira
de sondaen experimentos de hibridacién molecular.
Observacién: estosARN pueden ser sintéticoso
naturales. Cuando son sintéticos se suelen [lamar
micRNA, por messenger-RNA-interfering comple-
mentary RNA o messenger interfering complemen-
tary RNA, y suelen ser complementarios del extre-
mo 5’ deun ARNm. Losnatural esdesempefian, por
lo general, una funcién reguladora a disminuir la
expresion del ARNm correspondiente.
antisense strand: cadenano codificante.
® NONCODING STRAND.
antitemplatestrand: cadenacodificante.
® CODING STRAND.
aRNA: ARNa
® ANTISENSE RNA.
branch site: sitio de ramificacion.
Eslaregién nucleotidicasituadaaunadistanciade
20a40nucledtidosdel extremo 3’ delosintronesdel
grupo Il o 11l. Presenta la secuencia consenso
CURAY, que aportalaadenina (A) necesariacon la
guelaguanina(G) del extremo 5’ del intrén (recien-
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temente separado de su exon «izquierdo») estable-
cerdd enlacefosfodiéster 5'-2' quedaraal intrénla
forma caracteristica de un lazo durante e corte y
empame. Un segundo corte en e extremo 3' del
intron libera d lazo (que luego selinedizay acaba
degradandose) y posibilita la union de los dos
exones. Véase INTRON, LARIAT y SPLICING SITE.

cap: caperuza, casquete, cofia.

Breve secuenciade nucledtidos afiadidos en €l ex-
tremo 5' de un ARNm eucariota mediante enlaces
fosfodiéster 5'-5' después de la transcripcidn. Se
trata, por lo general, deuno atresguanilatos (GTP).
Cada nucledtido afiadido suele estar metilado en
posiciones caracteristicas.

catalytic RNA: ARN catditico.

® RIBOZYME.

cis-splicing: cortey empalme encis, ayuste encis.

Empal me o ayuste de exones de un mismotranscrito
primario. Véase TRANSSPLICING.

cistron: cistron.

1 Segmentodemateria genético(ADN 0 ARN) que
codifica un polipéptido y dentro del cual los pares
de mutaciones en configuraciontrans originanuna
deficiencia o anomalia estructural en la correspon-
diente proteinao enzima (véase & esquemade abgo).

2 Minimaunidad deADN o de ARN capaz de codi-
ficar un producto génico funciona. En los ARNm

UN CISTRON
Activo
I I
I X X I
a b
FENOTIPO SALVAJE
a
I X 1
I X 1
b
FENOTIPO MUTADO
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CIs

TRANS

coincide con un marco de lectura abierto u ORF
(open reading frame). Es sinbnimo de «gen» ensu
tercera acepcion. Véase GENE Yy OPEN READING
FRAME.

Observacion: lapalabracistron fue acufiada por
Seymour Benzer en 1957 cuando realizabaensayos
genéticos con mutantes. En un ensayo cis-trans
(cistranstest), cuando dos mutaciones de un gen
estan encis, e fenotipo essilvestre (salvgje), mien-
tras que cuando estan en transel fenotipo es mu-
tante. De este andlisiscis-transprocede lavoz cis-
tron. Hoy en dia el hombre ha caido en desuso
debido aque los andlisis genéticos se realizan por
secuenciaciony no por mutaci on. Notese que cuan-
do una proteina esta constituida por un solo poli-
péptido (con independenciade que éste serepita),
€l concepto «un gen, una enzima» coincide con €
de «un cistrén, un polipéptido».

codingregion: secuencia codificante.

® CODING SEQUENCE.

coding sequence: secuencia codificante.

1 EnunamoléculadeADN, cualquieradelosexones
deun gen. Véase EXON.

2 EnunamoléculadeARN mensgjero (ARNm), esla
porcion de la secuencia de nucledtidos que se
traduce en polipéptido.

DOS CISTRONES
Activo Activo
I I I
I x I x 1
a b
FENOTIPO SALVAJE
a Activo
I x I I
I I x I
Activo b
FENOTIPO SALVAJE
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codingstrand: cadena codificante, hebra codificante.
Cadena de &cido nucleico bicatenario (ADNbc,
ARNDC) cuya secuencia de bases es idéntica ala
del ARN transcrito (con la diferencia de que, en €l
acido desoxirribonucleico, las timinas reemplazan a
losuracilos). Eslacadenacomplementariadelaque
sirvede plantillaparalatranscripcion del ARN.

Observacion: laJCBN (Joint Commission on Bio-
chemicd Nomendature) y laNC-1UB (Nomenclature
Commission of thelnternationad Unionof Biochemigtry
and Molecular Biology) prefieren esta designacion
(coding strand) a cualquiera de las otras
denominacionesposi bles (sensestrand, antitemplate
strand, nontranscribing strand, codogenic strandy
plus strand). Sin embargo, no faltan quienes
consideran quelaverdaderahebracodificante debe
ser aquellaapartir delacua setranscribeel ARN.

codogenic strand: cadena codificante.
® CODING STRAND.

codon: codon.
Secuenciadetresnucl edtidos consecutivosen una
moléculade ARNm. Codificaun aminoécido especi-
fico o las sefidles de iniciacion o de terminacion de
lalectura de un mensgje. Véase START CODON Yy
STOP CODON.

Observacion: el DRAE recoge esta voz como
palabra aguda y, por lo tanto, debe llevar acento
prosadico (y ortogréafico) en ladltima «o» (codon).
Se usa asimismo, de forma més laxa, para nombrar
los tripletes de bases de una cadena codificante o
no codificante de un acido nucleico genémico.

complementary RNA (cRNA): ARN complementario
(ARNC).
1 Ribosonda. V éase RIBOPROBE.
2 ARN antisentido. Véase ANTISENSE RNA.
complementary sequence: secuenciacomplementaria
Secuencia de nuclebtidos que se aparea con otraa
través de puentes de hidrégeno entre bases com-
plementarias, tras lo cual ambas adoptan una es-
tructuratridimensional de doble hélice.
complementary strand: cadena complementaria.
® NONCODING STRAND.
cRNA: ARNC.
® COMPLEMENTARY RNA.
deoxyribonucleic acid (DNA): acido desoxirribo-
nucleico (ADN).
Polimero de desoxirribonucledtidos unidos por en-
laces 5'-3' fosfodiéster. Es uno de los dos écidos
nucleicos naturales conocidos y la molécula que
amacenalainformacion genética por excelenciaen
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los seres vivos.

Observacion: la estructura tridimensional del
ADN esladedoslargashebras o cadenas que adop-
tan en conjunto el aspecto de unadoble hélice anti-
paralela. Existen asimismo ADN monocatenarios,
tricatenariosy circulares. VV éase DOUBLE HELIX Y
RIBONUCLEIC ACID.

DNA: ADN.
® DEOXYRIBONUCLEICACID.

DNA splicing:cortey empamede ADN, ayustede ADN.
® SPLICING.

donor site: sitio donador.
® SPLICINGSITE.

donor splice site: sitio donador.
® SPLICINGSITE.

doublehelix: doblehélice.
Estructura tridimensional que adoptan las dos he-
bras del modelo de ADN propuesto por James
Dewey Watson y Francis Harry Compton Crick en
1953 (por & queobtuvierone Premio Nobel en 1962,
junto con Maurice Hugh Frederick Wilkins). Espréac-
ticamente idéntica a la estructura del ADN-B: los
desoxirribonucleétidos de unahebrase concatenan
mediante launién del hidroxilo 3' de una desoxirri-
bosacond hidroxilo5' deladesoxirribosaadyacen-
te por un enlace fosfodiéster. Cada desoxirribo-
nucledtido estd formado a su vez por una base
nitrogenada, queeslapartevariabledel ADN (ade-
nina, citosing, timina o guanina), un azlcar (la
desoxirribosa) y un grupo fosfato. Las dos hebras
se mantienen unidas por puentes de hidrégeno en-
tre bases complementarias (adenina-timina, citosi-
na-guanosing). En la secuencia de bases reside la
informacion genética.

double-stranded: bicatenario, decadenadoble, dehe-

bradoble.
Adjetivo que calificaaun &cido nucleico formado
por dos cadenas de nuclettidos. Véase DOUBLE-
STRANDED DNA, DOUBLE-STRANDED RNA y
DUPLEX.

double-stranded DNA (dsDNA): ADN bicatenario.
Molécula de ADN en la que dos cadenas de
desoxirribonucledtidos con orientacién opuesta
(antiparalela) se unen mediante puentes de hidré-
geno entre las bases nitrogenadas. V éase DNA.

Observacién: lasigla espafiola, ADNbc, apenas
seutiliza

double-stranded RNA (dsRNA): ARN bicatenario.
1 Molécula de ARN en la que dos cadenas de
ribonucledtidos con orientacién opuesta (anti-
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paralela) se unen mediante puentes de hidrogeno
entrelasbases nitrogenadas. Constituyeel material
genético de algunos virus (por ejemplo, los
Rotavirus).
2 Cualquier secuenciade nuclettidosinternaen una
mol éculade ARN monocatenario que se pliega so-
bre si misma y forma apareamientos entre bases
complementarias.

Observacion: lasigla espafiola, ARNbc, apenas
seutiliza

dsDNA: ADNbc.

® DOUBLE-STRANDED DNA.

dsRNA: ARNbc.

du

du

du

edi

® DOUBLE-STRANDED RNA.
plex: bicatenario, hibrido.
Adjetivo que se aplica a los &cidos nucleicos de
doscadenaso hebras. Segiinlaclasedenucledtidos
gue componen estas cadenas (ribonucl eétidos, de-
soxirribonucledtidos) admitedistintastraducciones:
a) duplex RNA-DNA (ADN-ARN hibrido, doble
hélice hibrida) cuando €l &cido nucleico estaforma-
do por unahebrade ADN y otrade ARN;

b) duplex DNA (ADN bhicatenario) cuando €l &cido
nucleico estdformado por doshebrasde ADN (véa
Sse DOUBLE-STRANDED DNA);

¢) duplex RNA (ARN bicatenario) cuando €l &cido
nucleico estaformado por doshebrasde ARN (véa
Se DOUBLE-STRANDED RNA).

Observacién: loslibros detexto también recogen
lasvariantes «doble» y «dlplex». No son incorrec-
tas desde el punto de vista semantico, pero si mu-
cho menosfrecuentes que el adjetivo «bicatenario».
plex DNA: ADN bicatenario.

® DUPLEX.

plex RNA: ARN bicatenario.
® DUPLEX.

ting: correccion.

® PROOFREADING.

exon: exon.

16

1 Secuencia de desoxirribonucl edtidos intragénica
gue se transcribe y se conserva en la molécula de
ARN madura(ARNmM, ARNr o ARN).
2 En el transcrito primario, es la secuencia de
ribonucledtidos que no se eliminadurante el proce-
so de empalme o ayuste, y que, por lo tanto, forma
parte del transcrito maduro (ARNm, ARNr, ARNt).
Véase SPLICING.

Observacion: exon es una palabra formada por
apbcope y aféresis a partir de la expresion ex-

pressed region. Una unidad de transcripcion co-
mienza y termina en un exon; los exones inicial y
final corresponden alos extremos 5’ y 3' del ARN,
respectivamente

extein: exteina.

Secuenciade aminoéacidos no eliminadade unapro-
teina precursora recién traducida en la reaccién de
transpeptidacion que libera las inteinas. Véase
INTEIN Y SPLICING.

Observacion: lasexteinas equival en conceptual -
mente alos exones de los &cidos nucleicos.

gene: gen.

Desde los abores de la genética clésica hasta la
actualidad se ha definido de distintas maneras:

1 En genéticaclasica(mendeliana), cuando todavia
se desconocian las bases molecul ares de la heren-
cia (aproximadamente de 1910 a 1930), erala uni-
dad hereditaria de un organismo que gobierna el

desarrollo deun carécter y puedeexistir enformas
alternativas. Por entonces, esta unidad hereditaria
0 detransmision (cadagameto incluiauna unidad de
cadagen) eraconsiderada asimismo launidad més
pequefia e indivisible de recombinacion, mutacién
y funcion.

2 El descubrimiento del ADN como materid heredi-
tario (Avery, McLeody McCarty, 1944) y losexperi-
mentos de Beadle y Tatum (1941) y de Horowitz y
Srb (1944) llevaron a percibir la funcién de un gen
individual como el responsabledelasintesisdeuna
Unica enzima. Un gen se transformd, pues, en el
segmento de ADN que codifica una enzima capaz
de desempefiar funciones asociadas con la expre-
sién fenotipica de ese segmento. Estadefinicion se
popularizé luego como la hipétesis «un gen, una
enzima.

3 Pronto se juntaron pruebas de que el gen como

unidad de funcion no era indivisible, puesto que
existian en él sitiosde mutaci6n especificosque po-
dian separarse entre si por medio de la recombi-

nacion génica (Oliver, 1940 y Lewis, 1944; Benzer,

1955-1959). Benzer propuso entonces una serie de
nuevos términosy denomind «cistrén» (cistron) a
la unidad de funcion genética, «recon» (recon) ala
unidad indivisible de recombinacion y «mut6n»
(muton) alamenor unidad de mutacion. Cuando €l

grupodeY anofsky, entrelosafios 1958y 1964, pudo
demostrar que €l cistron consistia en una porcion
de ADN en donde se hallaba cifrada colinealmente
lainformacién para sintetizar un Unico polipéptido
(1958-1964), surgié un nuevo concepto de gen como
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cistrén, quedandoinmortalizado enlahipétesis«un
cistron, un polipéptido» (mastarderedefinidacomo
«ungenocistron, un ARNm, un polipéptido»), que
reemplazd alaantiguateoria de «un gen, una enzi-
ma». V éase CISTRON, MUTON y RECON.
4 A partir de 1970, € avancedelabiologiamolecular
y los numerosos descubrimientos que ocurrieron
desde entonces han obligado a revisar la concep-
cién clasica (acepcidn 1) y neoclésica (acepciones
2y 3) de gen, de modo que hoy dia por gen se
entiende:
a) Lasecuencia de ADN o de ARN que codifica
uno o varios productos capaces de desempefiar
una funci6n especifica generalmentefueradesu
lugar de sintesis. Estos productos pueden ser
polipéptidos(esel casodelamayoriadelosgenes)
0ARN (ARNt, ARNI). El segmento de ADN ode
ARN que codifica un polipéptido contiene asi-
mismo secuenciasreguladorastalescomolospro-
motores, silenciadores, o potenciadores; €l poli-
péptido queresultadelatraduccion deun ARNm
puede asu vez escindirse en varios polipéptidos
con funciones distintas; un ARN transcrito tam-
bién puede originar varios productos funciona-
les por e fendmeno de cortey empa me alternati-
VO (véase ALTERNATIVE SPLICING) 0 mediante
un mecanismo de escision (por gemplo, en los
ARNr precursores, la escision genera los ARNr
grande, pequefioy 5S).
b) Enlosorganismoseucariotas, un gen sepuede
definir asmismo como la combinacion de seg-
mentosde ADN que en conjunto constituyen una
unidad deexpresién. Laexpresionllevaalafor-
macion de uno o mas productos génicos funcio-
nales, que pueden ser tanto moléculas de ARN
como polipéptidos. Cada gen contiene uno o
méas segmentos de ADN que regulan su trans-
cripcidny, en consecuencia, su expresion.
Observacion: peseaqguelanociéndefactor here-
ditario naci6 con Gregor Mendel en 1860, lapaabra
«gen» se la debemos a botanico danés Wilhelm
Ludwig Johannsen (1857-1927), quien en € primer
decenio del sigloxX (1905-1909) lautilizé por prime-
ravez paradesignar el elemento unitario responsa
ble de la herencia de un carécter individual en un
organismo —que Hugo de Vries habia denominado
«pangene» y el propio Mendel habia Ilamado
«Merkmal» (factor, rasgo, carécter unitario)-, con
estas palabras. «Das Wort Gen ist vdllig frei von
jeder Hypothese; es driickt nur die sichergestellte
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Tatsache aus, dassviel e Eigenschaften desOrganis-
mus durch besondere, trennbare und somit
selbsténdige ‘ Zusténde', ‘ Grundlagen’, ‘ Anlagen’
—kurz, waswir eben Gene nennen wollen— bedingt
sind.» (Lapalabra‘gen’ no implica ninglin tipo de
hipédtesis; expresa unicamente el hecho comproba:
do de que muchas propiedades del organismo vie-
nen determinadas por ‘ condiciones’, ‘bases o‘dis-
posiciones’ especiales, separablesy, por lo tanto,
independientes; esdecir, |o que pretendemos|lamar
‘genes).
gene probe: sondagénica.
® PROBE.
gene splicing: corte y empalme de genes, ayuste de
genes.
® sPLICING.
gRNA: ARNg.
® GUIDE RNA.
GT-AG rule regaGT-AG.
Serefiere alaconservacion del dinucledtido GT &
comienzodeunintron (extremo 5') y del dinucledtido
AGa fina del intrén (extremo 3'). Estareglasecum-
pleenlosintronesdelosgruposlly 111 (nucleares).
guide RNA (gRNA): ARN guia(ARNQg).
Pequefios ARN que, por complementariedad de
bases, determinan el sitio exacto en el que seprodu-
cirdlariboedicion. Véase RNA EDITING.
heterogeneousnuclear ribonucleoprotein (hnnRNP):
ribonucleoproteinanuclear heterogénea (RNPnh).
Complegjo ribonucleoproteico que resultade laaso-
ciacion del ARNnh con unos 20 tipos de proteinas
endistintaproporcion. Su estructuray funcién exac-
tasaln no seconocen, pero enlaspurificacionesin
vitro se asemejaaun collar formado por cuentas de
unos 20 nm de didmetro, separadas entre si por pe-
quefas regiones de ARNnh desnudo.
heterogeneous nuclear RNA (hnRNA): ARN nuclear
heterogéneo (ARNnNh).
Mezclade moléculasde ARN delongitud variada
—de dli el nombre de «heterogéneo»—, fruto de la
transcripcion del ADN por laARN-polimerasall en
lascélulaseucariotas. Esel transcrito primario o pre-
cursor deun ARN mensgjero eucariota(preARNm),
pero puede incluir asimismo otros transcritos que
no llegan a transformarse en un ARN mensajero
(ARNmMm). Selocalizaen €l nucleo asociado aprotei-
nas (y formalas denominadas ribonucleoproteinas
nucleares heterogéneas 0 RNPnh) y su vida media
es muy breve, ya que sufre rgpidamente una serie
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de modificaciones covalentes que lo convierten en
un ARNm antesde sdlir al citoplasma.

heterozygote: heterocigoto.
Individuo u organismo con aelos distintos en un
locus dado. Véase LOCUSY ALLELE.

hnRNA: ARNnh.
® HETEROGENEOUS NUCLEAR RNA.

hnRNP: RNPnh.
® HETEROGENEOUSNUCLEAR RIBONUCLEO-
PROTEIN.

homologous chromosome: cromosoma homalogo.
Cadaunodelosmiembrosdeun par decromosomas
gueseapareadurantelameiosis; uno deloscromo-
somas provienedelamadrey el otro del padre. Los
cromosomashomal ogoscontienenlamismasecuen-
cialineal de genesy tienen e mismo tamafio y mor-
fologia. Se tifien asmismo de la misma manera, de
modo que en ambos se observan idénticas bandas
caracteristicas.

homozygote: homocigoto.
Individuo u organismo con alelos idénticos en un
locusdado. Véase ALLELE y LOCUS

hybridization probe: sondade hibridacién.
® PROBE.

initiation codon: codén deiniciacion.
® START CODON.

intein: intefna.
Secuenciainternadeaminoacidosquesediminade
una proteina precursorarecién traducida por medio
de una reaccidn de transpeptidacion. Véase
SPLICINGY TRANSPEPTIDATION.

Observacién: este nombre derivapor apocopey
aféresis de la expresion intervening protein se-
guence Yy equivale conceptua mente alosintrones
delos&cidos nucleicos.

intervening sequence: secuenciaintercalada, secuen-

ciainterpuesta.
® INTRON.

intron: intrén.
1 Secuenciaintragénica de desoxirribonucledtidos
gue setranscribe pero no seconservaen lamol écu-
lade ARN madura(ARNmM, ARNr o ARNt).
2 En €l transcrito primario, es la secuencia de
ribonucledtidos que se elimina durante el proceso
decortey empalme (ayuste), y que, por lo tanto, no
forma parte del transcrito maduro (ARNm, ARN,
ARNT). Sedistinguen cuatro tipos segun su forma
deeliminacion durante el proceso de cortey empal-
me (ayuste) y laclase de genesenlosque se obser-
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van. Losintronesdelosgruposl, 11y 11 seescinden
mediante reacciones de transesterificacion. Los
intronesdel grupo| (presentesenlosgenesde ARNr
dealgunosorganismoseucariotasinferiores —como,
por eiemplo, Tetrahymenathermophila— enlosge-
nes mitocondriales de hongosy en ciertos fagos)
Se caracterizan por carecer desecuenciasconsensoen
los sitios de empalme, aungue pueden tenerlas en
suinterior, y eliminarse por un proceso autocatalitico
estrechamente relacionado con la estructura
secundariay terciariadelamolécula precursorade
ARN (en estaclasedeintrones, unaguanosinao un
nucledtido deguanosinalibre —guanilato, GMP, GDP

0 GTP—aportael grupo OH queproducelaprimera
transesterificacion; véase la figura siguiente); los
intrones del grupo Il (presentes en genes
mitocondriales de hongos) disponen de sitios de
empal me con secuencias consenso (respondenala
reglaGT-AT) vy, a igua quelosdd grupo I, se di-
minan mediante un proceso autocatalitico depen-
dientedelaestructurasecundariay terciariadel ARN

(eneste caso, unaadeninacedeel grupo 2'-OH que
producelaprimeratransesterificacion); losintrones
delosgenesnuclearesodel grupolll sonidénticos
alos del grupo Il (responden alaregla GT-AT),
pero, adiferenciade éstos, necesitan de lapresen-
ciaddl empa mosoma (o ayustosoma) paraescindirse
(véanseloscirculosamarillosy marronesenlafigu-
radeabg0); tantoenel grupoll comoene grupolll

seformaunaestructuraenlazo caracteristica(lariat)
cuando se empa man los exones; los intrones del
grupo IV, presentesen lostRNA eucariotas, sonlos
Unicos que no se eliminan por medio de unareac-
cion detransesterificacion, sino atravésde un cor-
te endonucledsico con ligamiento ulterior. Véase
LARIAT, SPLICEOSOMA Y SPLICING.

Observacion: intron esunavoz formadapor apé-
copey aféresis a partir de intervening sequence
region. En los organismos eucariotas superiores, la
mayoria de los genes se hallan interrumpidos por
intrones de longitud por lo general mayor quelade
los exones correspondientes. Puede haber intrones
en losgenes nucleares que codifican proteinas, en
los genes nucleolares de ARNr o en los genes de
ARNL. En los organismos procariotas, |0s genes
suelen ser continuos, pero se han descubierto
intrones en fagos y en algunos ARNt bacterianos.
(Véase lailustracion que aparece en la pagina
siguiente.)
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Grupo | Grupo |l

M (M

Grupo Il

Grupo IV

A

VEnanucleasa

JV
TS

v v v Ligasa
e oH O _—
Deizquierdaaderecha 5 g3
lariat: lazo. nucleicosy «secuenciasefial» paralasproteinas. El

Estructura en forma de lazo que se observatrasla
reaccion decortey empal me (ayuste) enlosintrones
del grupo Il y I11. Véase BRANCH SITE, INTRON y
SPLICING.

Observacion: los diccionarios de inglés estado-
unidense indican que esta palabra es un america-
nismo derivado del espafiol «lareata».

leader peptide: péptido lider.
® LEADER SEQUENCE.

leader sequence: secuencia lider, secuencia guia, se-

cuenciadelantera.
1 EnlosARNmM, eslasecuenciade ribonucledtidos
gue se extiende desde el extremo 5’ hastael codon
deiniciaciony que, por tanto, no setraduce.
2 signal sequence (secuencia sefial) osignal pep-
tide (péptido sefial) o leader peptide (péptido li-
der): enun polipéptido, esunasecuenciade amino-
acidos presente en su extremo amino que sirve de
sefial para:

a) el tradado del polipéptido del citoplasmaal es-

pacio periplasmético (en lascdulas procariotas), 0

b) la secrecién del polipéptido, durante su sinte-

sis, haciadl interior del reticulo endoplasmico (en

|os organismos eucariotas).

Sedliminadelaproteinamaduramedianteenzimas
especificas.

Observacién: se aconsgja reservar la expresion
«secuencia lider» (guia, delantera) paralos écidos
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término tambi én se aplica, aunque conincorreccion,
acualquier péptido responsable del emplazamiento
de una proteina recientemente sintetizada en los
orgénulosdelascélulas eucariotas; estos péptidos
reciben el nombre de «péptido detransito» (transit
peptide), «secuencia de acceso» (targeting se-
guence) o «presecuencia» (presequence).
left splice site: Stioizquierdo deempame, Sitioizquier-
do deayuste.
® SPLICINGSITE.
loci: loci.
® Locus
locus: locus.
1 Posicién que un gen ocupaen el cromosomao en
la molécula de &cido nucleico que funciona como
materia hereditario.
2 Segmento de ADN o ARN que coincide con un
gen determinado, sin tomar en consideracién su
secuenciade bases (esun concepto principa mente
topogréfico).
Observacién: € plural de «locus» esloci enin-
glésy enlatin, pero en espafiol es «locus».
messenger interfering complementary RNA
(micRNA): ARN complementario deinterferenciacon
el mensgjero (ARNcim).
® ANTISENSE RNA.
messenger RNA (mMRNA): ARN mensgjero (ARNm).
Molécula de ARN que se traduce en una o mas
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proteinas en los ribosomas. Véase TEMPLATE
STRAND Yy SPLICING.

micRNA: ARNcm.
® MESSENGERINTERFERING COMPLEMENTA-
RY RNA.

minus strand: cadenanegativa.
® NONCODING STRAND.

Observacion: la designacion «cadena positiva»
(plus strand) y «cadena negativa» (minus strand)
se debe reservar para designar |as cadenas codifi-
cantey no codificante de los genomas viricos, res-
pectivamente.

mMRNA: ARNm.
® MESSENGERRNA.
mutation: mutacion.
1 gene mutation (mutacion génica):

a) cuaquier cambio que modificalasecuenciade

bases de un gen. Este cambio no redunda nece-

sariamente en una modificacién del producto o

de lafuncidon del producto que el gen codifica,

como es el caso delas mutaciones génicassilen-
ciosas;

b) Latransformaciondeunaeloenotro (A, 0A ).
2 cromosome mutation (mutacién cromosomica):
modificacion estructural de uno o varios cromo-
somas.

3 genome mutation (mutacion genémica): modifi-
cacion del nimero decromosomasen e genomade
un organismo.
4 mutant (mutante): cualquier organismo portador
de unamutacion.

muton: muton.
Término genético en desuso que designalaunidad
genética més pequefia que puede mutar. Las técni-
cas mol eculares han demostrado que setratade un
nucledtido.

noncoding sequence: secuencia no codificante.
1 En una molécula de ADN, cualquiera de los
intrones o secuenciasintergénicas. VéaseINTRON.
2 En el ARN mensgjero, eslaporcién delasecuen-
cia de nucledtidos que no se ha de traducir en un
polipéptido. Véase UTR,5UTRY JUTR

non-coding strand: cadena no codificante.
® NONCODING STRAND.

noncoding strand: cadena no codificante, hebra no

codificante.
Unadelasdoscadenasdeécidonucleicobicatenario
(ADNbc, ARNbc) quesirvedeplantillaparalatrans-
cripcion del ARN. Es sinbnimo estricto de «cadena
plantilla» (template strand) en su tercera acepcion.
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Observacion: 1aJCBN (Joint CommissiononBio-
chemica Nomenclature) y laNC-1UB (Nomenclature
Commission of the International Union of
Biochemistry and Molecular Biology) prefieren esta
designacion (noncoding strand) acualquieradelas
otras denominaciones posibles (antisense strand,
minus strand, complementary strand, non-coding
strand, template strand, anticoding strand y
transcribing strand). No obstante, no faltan quie-
nes prefieren utilizar el nombre de «cadena planti-
Ila» (template strand) por considerar que no deja
lugar adudas desde el punto de vista conceptual .

nonsense codon: codon de terminacidn, codon de fi-
nalizacién de lectura, coddn de parada.
® STOP CODON.

Observacion: sedesaconsgjautilizar laexpresion
«codon sin sentido» como sinénimo de «coddn de
terminacion», pues induce a error, ya que los
codones de terminacion o parada cumplen la fun-
cion precisade finalizar latraduccion de proteinas
(luego, tienen un significado o «sentido»).

nonsense strand: cadenano codificante.
® NONCODING STRAND.
non transcribed spacer: espaciador no transcrito,
espaciador intergénico.
Secuencia en el genoma que separa dos unidades
detranscripciény no se transcribe. Suele designar
la secuencia separadora de genes en un agrupa-
miento.

Observacion: este espaciador no se ha de con-
fundir con un espaciador intragénico (transcribed
spacer) ni con un intrén (intron). Véase TRANS
CRIBED SPACER € INTRON.

nontranscribing strand: cadena codificante.
® CODING STRAND.
nucleic probe: sonda nucleica.
® PROBE.
open reading frame (ORF): marco de lectura abierto.
Marco delecturacompuesto Gnicamentedetripletes
no solapadosy que codificaun polipéptido. Inclu-
ye un codén de iniciacion de la traduccion en €
extremo 5" y un coddn de finalizacién de latraduc-
cion en e extremo 3'. Véase READING FRAME.

Observacion: adiferenciadelainglesa ORF, las

siglasespariol as correspondientes apenas se utili zan.
ORF: ORF.
® OPEN READING FRAME.
plus strand: cadenapositiva.
® CODING STRAND.
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Observacion: ladenominacion «cadenapositiva»
(plus strand) y «cadena negativa» (minus strand)
se debe reservar para designar las cadenas codifi-
cantey no codificante delos genomas viricos, res-
pectivamente.

poly(A): pali(A).
Abreviatura de «poliadenilato».

poly(A) tail: colade poli(A).
Seriedeadenilatos afiadidos en el extremo 3’ delos
ARNmM eucarioticos (excepto los ARNm de las
histonas) y de algunas bacterias. La enzima que
cataliza la adicion se denomina «polinucledtido-
adenilil-transferasa» 0 «poli(A)-polimerasax.

polyadenilation: poliadenilacion.
Adicion de una secuencia de poliadenilatos en el
extremo 3' deun ARN eucari6tico que acabade ser
traducido.

polycistronic mRNA: ARNm policistrénico.
Molécula de ARNm que determina la sintesis de
varios productos génicos debido a que contiene
més de un marco de lectura abierto. Es caracteristi-
co delos organismos procariotas.

pre-mRNA: preARNm.
® PRECURSORMRNA.

pre-RNA: preARN.
® PRECURSOR RNA.

precursor mMRNA (preemRNA): ARNm precursor

(preARNmM).
Molécula de ARN procedente de la transcripcion
inmediatadeun geny cuyo producto funcional sera
una proteina. Con este nombre se designa a veces
el ARN nuclear heterogéneo (ARNNh) y otras ve-
ces, sobre todo en los organismos eucariotas, cual-
quieradelasformasintermedias de un ARN prima-
rio en vias de convertirse en un ARN mensgjero
maduro (ARNm). Véase HETEROGENEOUS NU-
CLEARRNA.

precursor RNA: ARN precursor.
Molécula de ARN procedente de la transcripcion
inmediata de un gen y cuyo producto funcional
puede ser tanto unaproteinacomo un ARN. Véase
PRIMARY TRANSCRIPT.

presequence: presecuencia.
® LEADERSEQUENCE.

primarytranscript: transcrito primario.
Molécula de ARN procedente de la transcripcidn
inmediata de un gen y cuyo producto funcional
puede ser tanto una proteina como un ARN. En
algunosorganismos procariotas, lostranscritos pri-
mari 0s son también transcritos maduros cuando no
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experimentan modificaciones tras su transcripcion
(ARNmM, ARNroARNLt). Enlosorganismoseucario-
tas, no obstante, todos los transcritos primarios
sufren alguntipo demodificacion, por lo quenunca
son iguales alos transcritos maduros. En este Ulti-
Mo caso, lasexpresi ones«iranscritoprimario»y «<ARN
precursor» son sindnimas. V éasePRECURSOR RNA.
probe: sonda.
Cualquier fragmento de ADN o ARN que ha sido
marcado con radiontclidos, fluoréforos u otras
moléculas, como la biotina o la digoxigenina, con
objeto de detectar secuencias complementarias en
experimentos de hibridacion molecular. Se obtiene
por polimerizacidnin vitro apartir de unasecuencia
complementaria o por purificacion de un fragmento
derestriccion deun &cido nucleico natural o clonado.
Salvoindicacion contraria, sonfragmentosde ADN.
Cuando € fragmento es de ARN recibe € nombre
de «ribosonda» (riboprobe).
Observacion: no eslo mismo que ‘ grupo indica-
dor’. Véase REPORTER GROUP.
proofreading: correccion.
1 En la replicacion del ADN, es la actividad
exonucleasade3' a5’ deunapolimerasa, quecataiza
la hidrdlisis de uno en uno de los nucledtidos no
complementarios de lacadenaplantilla.
2 En lasintesis de proteinas, es la hidrolisis de un
aminoacil-adenilato o de un aminoacil-ARNt por
partedelaaminoacil-ARNTt-sintetasacuando seune
un aminoacido equivocado.
3 Asimismo en lasintesis de proteinas, eslalibera-
cion del aminoacil-ARNt del sitio ‘A’ ddl ribosoma
justo antes delatransposicion de este Ultimo sobre
el ARNm, cuando el anticodon del ARNt no se ha
apareado correctamente con e codén del ARNm.
proteinintron: inteina.
® INTEIN.
protein splicing: empalmedeproteinas, ayustedepro-
tefnas.
® SPLICING.
reading frame: marco de lectura.
Serie ordenadadetripl etes de nucl edtidos (codones)
contiguosy no solapadosen el ADN oenel ARN.
Dado qued cbdigo genético secomponedetripletes
no sol apados, en principio existen tres maneras po-
sibles de traducir una secuencia de nucledtidos en
proteing, segin cual sea el nucledtido de partida.
Cada una de €llas constituye un marco de lectura.
Por ggemplo, en la secuencia:
ACGACGACGACGACGACG
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L ostres marcos de lectura posibles son:
ACG-ACG-ACG-ACG-ACG-ACG
A-CGA-CGA-CGA-CGA-CGA-CG
AC-GAC-GAC-GAC-GAC-GAC-G

El marco de lectura compuesto del conjunto de tri-

pletes o codones correspondientes alos aminoaci-

dos de un polipéptido se denomina «marco de lec-
turaabierto» u ORF (eincluyee codéndeiniciacion

y €l determinacion). Véase CODON Yy OPEN READING

FRAME.

recon: recon.

Término genético en desuso que designalaunidad

genética indivisible que puede intercambiarse por

recombinacion. Las técnicas moleculares han de-

mostrado que setratadeun par de nucleétidoscom-

plementarios. Véase CISTRON, GENE Y MUTON.
reporter group: grupo indicador, radical indicador.

Croméforo, fluoréforo, o grupo o radica quimico

(radiactivo o no radiactivo) que, unido aunamolé-

culavehiculo (carrier), sirve parainvestigar lana-

turalezafisicao quimicade otramoléculaen € inte-
rior delacdula
Observaciones. no es o mismo que una sonda.
V éase PROBE.
retrotranscriptase: retrotranscriptasa.

® REVERSE TRANSCRIPTASE.
reverse transcriptase (RT): transcriptasa inversa,
retrotranscriptasa.

Enzima caracteristica (aunque no exclusiva) de los
retrovirus que cataliza la sintesis de una hebra de
ADN, dirigida por un ARN que sirve de plantilla,
mediante la adicion de desoxirribonucleétidos de
uno en uno en e extremo 3’ de la cadenade ADN
naciente. Necesitade un cebador (primer) deARN
0ADN, y puedeasimismo sintetizar ADN apartir de
unaplantillade ADN.

Observacion: sutraducciénfrecuente por «trans-
cripcionreversa» seprestaaconfusion, puesto que
«reverso» no es un adjetivo, sino un sustantivo
guesignificalaparte opuestaal frente de unacosa
(«€l reversoy el anverso deunamoneda») olaanti-
tesis de algo, aunque € DRAE también lo recoge
con € significado de ‘marcha atrés’ o ‘retroceso’.
No obstante, laidea de transcripcion en direccién
opuesta(ADN gARN) alatradicional (ADN gARN)
quedaperfectamentetransmitidapor € adjetivo«in-
verso» (puessetrataliteralmente deunatraduccion
ensentidoinversoal habitual) o por el afijo «retro-»
(hacia atrés). La expresion «en reverso» no figura
en losdiccionarios de espafiol.
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Por otro lado, segiin laUIPAC, e nombre oficial
de esta enzima es RNA-directed DNA polymerase
(ADN-polimerasadirigidapor ARN), pero harecibi-
do asimismo otras denominaciones, a saber: DNA
nucleotidyltransferase (RNA-directed); reverse
transcriptase; revertase; RNA-dependent deoxy-
ribonucleate nucleotidyltransferase; RNA rever-
tase; RNA-dependent DNA polymerase; RNA-
instructed DNA polymerase.
reverse transcription: transcripcion inversa, retro-
transcripcion.
Sintesis de una molécula de ADN catalizada por la
enzima retrotranscriptasa a partir de una hebra de
ARN. Véase REVERSE TRANSCRIPTASE.
ribonucleic acid (RNA): &cido ribonucleico (ARN).
Polimero deribonucledtidosunidospor enlaces5’ -3
fosfodiéster. Es uno de los dos &cidos nucleicos
naturales conocidos, pero a diferencia del &cido
desoxirribonucleico (ADN) y deotrashiomol éculas,
esla Unica sustancia capaz de desempefiar funcio-
nes no sblo codificantes sino también estructura-
les, reguladorasy cataliticas.
ribopraobe: ribosonda.
Moléculade ARN que sirve de sonda en distintos
ensayos de hibridacién. Se obtiene por transcrip-
cioninvitrodeun ADN clonado.
ribosomal RNA (rRNA): ARN ribosdmico (ARNT).
Moléculade ARN que confiere soporte estructural
y actividad catalitica a un ribosoma.
ribozyme: ribozima.
Moléculade ARN con actividad catalitica. A dife-
rencia de las enzimas verdaderas de naturaleza
proteica, laribozima puede quedar alteradaunavez
gue ha desempefiado su funcion.
Observacion: Sidney Altman describid por vez
primera vez una molécula con estas caracteristicas
en 1981y la bautiz6 con € nombre de «<RNasa P»
(RNase P). Un afio después, Thomas Cech descu-
bria un segundo ARN con propiedades autocata-
liticasen €l intron de 414 nucledtidos del ARNr del
protozoario ciliado Tetrahymenather mophila. Hoy
dia se conocen aproximadamente unas cien ribozi-
mas. Thomas Cech y Sidney Altman recibieron el
Premio Nobel de quimica en 1989 por e descubri-
miento de las propiedades biocataliticas del ARN.
right splice site: sitio derecho de empalme, sitio dere-
chodeayuste.

® SPLICING SITE.
RNA: ARN.

® RIBONUCLEICACID.
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RNA dependent DNA polymerase: ADN-polimerasa
dependientede ARN.
® REVERSE TRANSCRIPTASE.

RNA editing: edicion de ARN, riboedicion.
Madificacién de la secuencia primigenia de nu-
cledtidosen algunos ARN, bien mediante mecanis-
mosdeinsercién o eliminacién deuridinas, bien por
sustitucion de bases, habitualmente de una C poruna
Uy deunaA por unal, afindeproducir unamolécula
de ARN cuyasecuenciadenucledtidosdifieredela
codificadagenéticamenteenel ADN del quehasido
transcrita. Lamayoriadelosg emplosderiboedicion
se han encontrado enlos ARN delas mitocondrias
o de los cloroplastos de algunos organismos
eucariotas. La insercion de uridinas se realiza por
mediacion deun ARN guia. Véase GUIDE RNA.

Observacion: la palabrainglesa editing no es
sinénima de nuestro sustantivo «edicién» en nin-
gunodelossentidosquerecogeel DRAE 2001. Sin
embargo, esta «edicién» puedecompararsealaac-
tividad de modificacién que efectlia cualquier pro-
gramainformatico «editor» de textos, que con ese
nombreyatiene entradaen € DRAE 2001 (2.2acep-
cién informética).

RNA polymerase: ARN-polimerasa, transcriptasa.
EnzimaquecatalizalasintesisdeunahebradeARN,
dirigidapor un ADN quesirvedeplantilla, mediante
la adicion de ribonucledtidos de uno en uno en el
extremo 3’ de la cadena de ARN naciente. En los
organismos eucariotas se distinguen tres catego-
rias de polimerasas en funcién de su sensibilidad a
laafa-amanitinay laclase de ARN quesintetizan.

Observacion: el nombreoficial recomendado por
la UIPAC es ARN-polimerasa dirigida por ADN
(DNA-directed RNA polymerase), peroestaenzima
ha recibido asimismo otros nombres, a saber: RNA
polymerase; RNA nucleotidyltransferase (DNA-
directed); RNA polymerase |; RNA polymerase
I1; RNA polymerase I11; RNA nucleotidyltransfe-
rase (DNA-directed); C RNA formation factors;
deoxyribonucleic acid-dependent ribonucleic
acid polymerase; DNA-dependent ribonucleate
nucleotidyltransferase; DNA-dependent RNA
nucleotidyltransferase; DNA-dependent RNA po-
lymerase; ribonucleate nucleotidyltransferase;
ribonucleate polymerase; C ribonucleic acid
formation factors; ribonucleic acid nucleotidyl-
transferase; ribonucleic acid polymerase; ribo-
nucleic acid transcriptase; ribonucleic polyme-
rase; ribonucleictranscriptase; C RNAformation
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factors; transcriptase; RNA transcriptase; RNA
nucleotidyltransferase.
RNA probe: sondade ARN, ribosonda.
® RIBOPROBE.
RNA splicing: corte y empalme de ARN, ayuste de
ARN.
® SPLICING.
rRNA: ARNT.
® RIBOSOMAL RNA.
scRNA: ARNCcp.
® SMALL CYTOPLASMICRNA.
scRNP: RNPcp.
® SMALL CYTOPLASMIC RIBONUCLEOPROTEIN
scyrp: scirp.
Voz coloquial derivada del acronimo inglés scRNP
(small cytoplasmic ribonucleoprotein).
self-splicing: autoempalme, autoayuste.
Empalmeoayusteenel queel propio ARN actliade
catalizador y, por consiguiente, norequierelaactivi-
dad de enzimas proteicas. Véase RIBOZYME.
sense strand: cadenacodificante.
® CODING STRAND.
signal peptide: péptido sefial.
® LEADER SEQUENCE.
signal sequence: secuencia sefial.
® LEADER SEQUENCE.
single-stranded DNA (ssDNA): ADN monocatenario
Molécula de ADN formada por una sola hebra de
desoxirribonucledtidos.
Observacion: lasiglaespafiola, ADNmc, apenas
seutiliza
single-stranded RNA (ssRNA): ARN monocatenario
Molécula de ARN formada por una sola hebra de
ribonucledtidos. LamayoriadelosARN sondehebra
Unica
Observacion: lasiglaespafiola, ARNmMC, apenas
seutiliza
small cytoplasmicribonucleoprotein (sScRNP, scyrp):
ribonucl eoproteina citoplasmatica pequefia (RNPcp).
Complejo formado por un ARN citoplasmético pe-
quefio (ARNCcp) y proteina(s). Selocdizaené€ cito-
plasma de las células eucariotas. Véase SMALL
CYTOPLASMICRNA.
small cytoplasmic RNA (scRNA): ARN citoplasmatico
pequefio (ARNCcp).
Cuaquier molécula mintscula de ARN (100 a 300
nucledtidos) que forma parte de una ribonucleo-
proteinacitoplasmaticapequefia( small cytoplasmic
ribonucleoprotein). El inico ARN citoplasmético
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pequefio identificado hasta la fecha es el ARNnp
79L. Este ARNcp forma parte del complgo ribonu-
cleoproteinico SRP quereconoce |l os péptidos sefial
end reticuloendoplésmico. V éasel EADER SEQUENCE.
small nuclear ribonucleoprotein (snRNP, snurp):
ribonucleoproteinanuclear pegquefia(RNPnp).
Complejo formado por unas 10 proteinasy unape-
quefiamoléculade ARN (ARNNp)—queeslaqueda
nombreal conjunto—, presenteenlosntcleosdelas
células eucariotas.
small nuclear RNA (snRNA): ARN nuclear pequefio
(ARNNp).
Cualquier molécula pequefia de RNA (de 100 a300
nucledtidos en | os organi smos eucari otas superio-
resy hasta 1000 nucledtidos en las levaduras) que
se localiza en el nucleo de las células eucariotas.
Son indispensables para los procesos de madura-
cién del ARN, principamente para el empame o
ayuste (splicing) y la poliadenilacién.
small nucleolar RNA (snoRNA): ARN nucleolar pe-
quefio (ARNnNOp).
Pequefiamoléculade ARN (de 100a300 nucledtidos)
localizada en el nucléolo de una célula eucariotay
cuya presencia es indispensable para el procesa
miento de lostranscritos primarios de los ARN.
snoRNA: ARNnop.
® SMALL NUCLEOLAR RNA.
snRNA: ARNNp.
® SWALL NUCLEAR RNA.
snRNP: RNPnp.
® SMALL NUCLEAR RIBONUCLEOPROTEIN.
snurp: snurp.
Voz coloquia derivadadel acrénimo inglés snRNP
(small nuclear ribonucleoprotein).
splice site: sitio de cortey empame, sitio de empame,
sitio de ayuste.
1 Secuenciade nucledtidos situada a cada extremo
deunintrén. Determinael punto deempa me, esdecir,
€l nucledtido exactoen d queseproduciralaescision
del intrén y e posterior empalme de exones. Los
sitios de empal me se desglosan asu vez en dostipos.
a) 5'-splicesite, donor splicesite, donor site, left
splicesite (sitiodeempame’’, sitiodeayustes’;
sitiodonador, sitioizquierdodeempalmeoayuste):
zonaded extremo 5’ del intrén que contienela se-
cuenciaconsenso GU.
b) 3'-splice site, acceptor splice site, acceptor
site, right splice site (sitiodeempame 3, sitiode
ayuste 3'; sitio aceptor, sitio derecho de empalme
0 ayuste): zonadel extremo 3’ del intrén que con-
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tienelasecuenciaconsenso AG.

2 Secuencia de nucledtidos que €l aparato de em-
palme o ayuste reconoce aefectosdelamaduracion
del ARN.

Observacion: segliin ladefinicion 2, seconsidera
asimismo un sitio de empalme @ lugar de ramifica
Cidn. Véase BRANCH SITE, INTRON Y LARIAT.

spliceosome: empa mosoma, ayustosoma.

Complegjo ribonucleoproteico responsable de la dli-
minacién de los intrones de los transcritos prima:
rios en el nacleo celular. Consta de ribonucleo-
proteinas nucleares pequefias (RNPnp) o snurps
formadas a su vez por la asociacion de seis adiez
proteinas con moléculasde ARN pequefias(ARNNP)
ricas en uridinas (se conocen distintos tipos: U1,
U2, U4, U5, U6, Ully U12). Ademasdelas RNPnp,
pueden formar parte del empamosoma entre 40 y
100 proteinas o factores de empalme diversos. Véa
SeINTRON.

Observacion: apartir del momento en quelatra-
duccién mas difundida de splicing es «cortey em-
palme» 0 «empalme» asecas (Y, masrecientemente,
«ayuste»), lo légico es que este complejo ribonu-
cleoproteico sellamecomo seindicay no «espliceo-
soma, como se observaen algunoslibros detexto.

splicing: cortey empame; escisiony empalme; empal -
me; ayuste.
1 RNA splicing (cortey empalme de ARN): enlas
célulaseucariotas, esel proceso postranscripcional,
autocatal itico o enzimético de eliminacion delas se-
cuenciasno codificantesointronesy dereunionde
las secuencias codificantes 0 exones del:

a) ARN nuclear heterogéneo (ARNnNh) para for-

mar el ARN mensgjero continuo (ARNmM) que se

hadetraducir en proteina;

b) ARN ribosdmico (ARNT);

¢) ARN detransferencia (ARNt).

También se ha descrito e fendmeno de empalme o
ayusteen los ARNt de procariotasy bacteriéfagos.
Véase INTRON.

2 protein splicing (empa me de proteinas): modifi-
cacion postraduccional deunaproteinaprecursora.
Conlleva dos escisiones proteoliticas concertadas
y un ligamiento, que redunda en la eliminacién de
una secuencia interna de la cadena polipeptidica
origind (inteina) para formar una proteina madura
Se cree que es un proceso autocatalitico.

3 DNA splicing (empalmede ADN) ogenesplicing
(empalmedegenes): launién covalentede dosfrag-
mentosde ADN bicatenario. Desdeel punto sevis-
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taenzimético, setratade un ligamiento de dosfrag-
mentosde ADN catalizado por unaADN-ligasa.
Observacion: latraduccién més popular al espa-

fiol de laexpresion RNA splicing es «cortey empal -
me», peseaquelavoz splicing significaliteramen-
te «empame» 0 «acoplamiento». En este caso, a
veces, € verbo to splice se utiliza con particulas
como out oi n parareferirsealaeiminacion o desem-
palme de intrones (spliced out) o a empame de
exones (spliced in, spliced together) propiamente
dichos; el término ingléssplicing, no obstante, en-
cierraambossignificados, desupresién deintrones
y dereunidn de exones, alavez. Hay registro de su
traduccion por «empalme» 0 «ayuste» a secas, en-
tendiéndose por ello e empame de los exones de
ARN. «Ayuste», una voz de origen nautico que
significa«costuray unién de dos cabos», yafigura
en ciertos libros de biologia molecular como una
traduccion posible de splicing.

splicing junction: zonade union, sitio de union.
® SPLICE SITE.

splicing site: sitio de cortey empame, sitio de empal-

me, sitio de ayuste.
® SPLICE SITE.

ssDNA: ADNmc.
® SINGLE-STRANDED DNA.

ssRNA: ARNmc.
g SINGLE-STRANDED RNA.

strand: cadena, hebra.
1 Ordenacion lineal denucledtidosunidos por enla
cesfosfodiéster.
2 Ordenacion lineal de aminoacidos unidos por en-
|aces peptidicos.

start codon: coddn deiniciacion.
Triplete que marca el inicio de un marco de lectura
abiertoy, por ende, el comienzo del mensgje conte-
nido en el gen. Casi siempre es <AUG» (dl triplete
gue codificalametionina), pero en los organismos
procariotas también puede ser «<GUG».

stop codon: coddn de terminacion, codon de finaliza-

cion delectura, coddn de parada.
Codonesreconocidospor un factor determinacion
de latraduccion debido a que carecen de un anti-
coddn complementario. Cuando €l factor los reco-
noce, seinterrumpe latraducciony seliberael poli-
péptido nuevo. Enel cddigo genético universal, son
los codones «UAG», <UGA» y «<UAA».

synonymous codons. codones sindénimos.
Codones que codifican el mismo aminoécido, aun-
que difieren en su secuencia de nucleétidos.
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targeting sequence: secuencia de acceso.
® LEADER SEQUENCE.

template strand: cadena plantilla, cadenamolde.
1 Cadena de &cido nucleico que sirve de plantilla
para la sintesis de una cadena de écido nucleico
complementaria.
2 En lareplicacién de un &cido nucleico, es cual-
quiera de las dos cadenas del acido nucleico
bicatenario (ADNbc, ARNbC) que, al separarse, sit-
ve de plantilla para la sintesis de una cadena hija
complementaria. Ambas cadenas de un &cido nu-
cleico bicatenario sirven de plantillaparalasintesis
de sendas hebras hijas.
3 En latranscripcion, es sinbnimo de «cadena no
codificante». Véase NONCODING STRAND.

Observacion: aunque la expresion template

strand siempre se utiliz6 como sinénimo de «cade-
nano codificante» (noncoding strand), losrecien-
tesavancesy aplicaciones de labiologiamolecular
exigen incluir agui una acepcién mas amplia que
tomeenconsideraciénlacopiadeADN odeARN a
partirdeADN, y lade ARN o ADN apartir deARN.

termination codon: codén de terminacion, codén de

finalizacién de lectura, codén de parada.
® STOP CODON.

to codefor: codificar, cifrar, determinar.
Contener una secuencia de nucledtidos lainforma-
ciénsuficiente paralaproduccion deunaproteinao
un &cido nucleico funcional.

Observacidn: en castellano, € verbo codificar, en

Su acepcién genético-mol ecular, tiende aconservar
el caracter transitivo; por consiguiente, se deben
evitar las traducciones literales del estilo «codifica
para» 0 «codificaa». Lo correcto esdecir, por € em-
plo, «el gen X que codificalaproteinaY ». Mas du-
doso es el uso del verbo cifrar en frasestales como
«el gen X que cifralaproteina Y », por cuanto «ci-
frar» es, seglin €l diccionario académico: «Transcri-
bir en guarismos, letras o simbolos, de acuerdo con
una clave, un mensaje cuyo contenido se quiere
ocultar» y seguin € nuevo DUE: «Escribir un men-
sgjeencifra(clave)». Deseguir cualquierade estas
definiciones, la frase deberia construirse de otra
forma, por gemplo: «&l mensgje paralafabricacion
deunaproteinase hallacifrado[oculto, secreto] en
|a secuencia de bases de un gen».

trailer sequence: secuenciaremolque, secuenciatrasera
EnlosARNmM, eslasecuenciaderibonucledtidos que
s extiende desde € coddn de terminacion hasta €
extremo 3' y que, por consiguiente, no setraduce.
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trans-splicing: transempalme, empalme en trans,
transayuste, ayuste entrans.
Empalme o ayuste de exones de dostranscritos pri-
marios distintos con la consiguiente formacién de
un ARNm hibrido. Véase CISSPLICING.
transcribed spacer: espaciador transcrito, espaciador
intragénico, epaciador.
Secuencia interna de una unidad de transcripcion
gue setranscribe y luego desaparece a madurar €l
ARN transcrito mediante uno o dos cortes endo-
nucleotidicos, sin empalme ulterior de los extremos
producidos. Son caracteristicos de la maduracion
delosARNTr.

Observacion: estos espaciadores no son intro-
nes, puessu eliminaciénnotraeaparejado unempal -
me de exones, tal como ocurretraslaescisionintré-
nicaen el fendbmeno de corte y empame. Tampoco
se ha de confundir con un espaciador intergénico.
Véase NON TRANSCRIBED SPACERY SPLICING.

transcribing strand: cadenano codificante.
® NONCODING STRAND.

transcript: transcrito.
Molécula de ARN transcrita a partir de una hebra
complementariade ADN.

Observaciones: el DRAE recoge la palabra
«transcrito» comovoz gravey no esdrdjulay, por lo
tanto, debe llevar acento prosddico (pero no orto-
gréfico) enlaletrai.

transcription: transcripcion.
Sintesisde ARN apartir deunahebracomplementa-
riade ADN, catdizadapor laARN-polimerasa. Véa
se DNA-DIRECTED RNA POLYMERASE, NON-
CODINGSTRAND y RNA-POLYMERASE.

HNJ'E
.
“a . MH
M =y
H R
o] OH M M
O:IT—O o
=
H H
LOH  OH, Q
0=p—0Q,
(o] o %
HgM M OH %,
3 \Tj, | I "’4,_}0
2
HIM N
o

26

transcription unit: unidad de transcripcién.
Segmento de ADN que se transcribe en unamolé-
cula de ARN mediante una reaccion enzimética
catalizada por la ARN-polimerasa.

Observacion: estaexpresién seutilizamucho con
referencia a los organismos procariotas, dado que
en estos casos las unidades de transcripcion pue-
den contener uno o més cistrones (es decir, varios
genes). Es menos frecuente en relacién con los or-
ganismos eucariotas, habidacuentade quelosgenes
eucarioticos son generalmente monaocistrénicos
(salvo quizaslosgenesdelos ARNr), demodo que
unaunidad detranscripcion reflejael ordenamiento
de bases de un Unico gen. V éase CISTRON, GENEY
RNA POLYMERASE.

transcriptional unit: unidad de transcripcién.
® TRANSCRIPTION UNIT.

transesterification: transesterificacion.
1 Reaccién de un éster con un alcohol en presencia
de un catalizador en la que se intercambian grupos
alcohdlicos—es decir, se formaun segundo éster y
un segundo al cohol- sin gasto de energia:

R-CO-OR' +R"'OH gR-CO-OR"’ +R'OH

Las enzimas que catalizan estas reacciones son

proteasas (tripsina, quimotripsina, papaina, etc.) o
esterasas.
2 En e ARN (véase lafiguraabajo), eslareaccion
gue se produce durante el fendmeno de cortey em-
palmeenlosintronesdelosgruposl, 1y I11; eneste
caso €l grupo acilo esel fosfato deunidn delasdos
ribosas, y |os a coholes intercambiados son los del
carbono 3' de distintas moléculas de ribosa.

S N
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transfer RNA (tRNA): ARN detransferencia (ARN).
Pequefiamol éculade ARN (detamafioinferior a100
nucledtidos) que actiadeintermediario enlaincor-
poracién de un aminoacido en el extremo carboxilo
de un polipéptido naciente durante la sintesis de
una proteina. Suele dibujarse en forma de trébol
(conarregloasuestructurasecundaria), pero adopta
tridimensionalmentelaformadeunaletral.. Enuno
de los extremos de la L lleva un anticodon de tres
nucledtidos complementario delcoddn del ARNm,
y en € otro, que coincide con € extremo 3' de la
molécula, [levaunido un aminoécido por un enlace
covaentedetipo éster entred hidroxilo3' del ARNt
y € carboxilo del aminoécido. Existe a menos un
ARNTt por cada aminoacido natural, aunque un
mismo aminoécido es capaz de interaccionar con
variosARNL.

transit peptide: péptido de trénsito.
® LEADER SEQUENCE.

transpeptidation: transpeptidacion.
Reaccién de hidrélisisde un enlace peptidico entre
dos aminoéacidos y posterior restablecimiento del
enlace entre uno de ellosy un tercero sin gasto de
energia. Son reacciones catalizadas por peptidil-
transferasas y, a veces, autocataliticas (es el caso
de la eliminacion de inteinas). Véase INTEIN y
EXTEIN.

triplet: triplete.
1 codon (coddn) en el ARNm. Véase CODON.
2 anticodon (anticodén) en el ARNt. Véase
ANTICODON.

tRNA: ARNt.
® TRANSFERRNA.

unassigned reading frame (URF): marco de lectura

no asignado.
g UNIDENTIFIED READING FRAME.

unidentified reading frame (URF): marco de lectura

noidentificado.
Marco delecturaabierto (ORF) de un gen que codi-
fica una proteina desconocida o no identificada ni
caracterizada aln.

untranslated region (UTR): region no traducida.
Secuencia de ARNm externa al marco de lectura
abiertoy que, por consiguiente, no setraduce. Véa-
se LEADER SEQUENCE y TRAILERSEQUENCE.

URF: URF
® UNIDENTIFIED READING FRAME.

UTR: UTR.
® UNTRANSLATED REGION.
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